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http://www.inrp.fr/Acces/biotic/biomol/techgen/html/pcr.htm

Méthode enzymatique de Séquencage de I'ADN
selon Sanger
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groupement (¥H absent : | groupement (MH présent :
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ddNTP dNTP
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groupement H : H H
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ATGGTACGTCAACTA
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Révélation par fluorescence ou par radioactivité
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