3- LA TRANSCRIPTION
chez les procaryotes

3.1 — Introduction : types d’ARN, les ARN polymérases,
les facteurs de transcription chez les bactéries,

3.2 — L’organisation d’un gene bactérien,

3.3 — Le Promoteur et ’initiation de la transcription,

3.4 — L’¢longation de la transcription,

3.5 — La terminaison de la transcription,

3.6 — Les inhibiteurs specifiques de la transcription.



Les types d’ARNs

ARNt, ARNr et ARNm

ARNr et ARNt sont relativement plus abondants que les
ARNmMm,

Mais ARNm sont transcrits a un taux plus éleveé que les
ARNTt et les ARNr,

Cette abondance est le reflet de la stabilité relative des
différentes formes d’ARN.



Les étapes de la transcription

Initiation: Fixation de I’ARN polymérase au Promoteur,
déroulement de ’ADN, formation du primer.

Elongation: ’ARN polymérase catalyse I’élongation de la
chaine d’ARN,

Terminaison
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L'ARN Polymérase - £. Coli

Le core de I’enzyme est une

protéine multimérique: o subunits
qzaBa ﬁ,a W (Oméga) \
La sous unité 3’ assure la

liaison a ’ADN.

La sous unité B’ posséde le
site actif de la polymérase

La sous unité o permet

I’assemblage des autres sous
unites B’ subunit
Intervention du facteur o

pour Pinitiation. Site de liaison a ’ADN et
polymérisation de ’ARN



Structure des Promoteurs Bactériens
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Structure des Promoteurs Bactériens
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Les Facteurs O

e Geénes Standards — 7!
e Génes régulés par I’Azote — 04
o Génes de choc thermique (Heat shock) — 032

—35 —10
54T T G A C AT A T A A Teww3' Standard promoter

5~TNNCNCNCTTGAA CCCATN T~~w3" Heat-shock promoter
5'~CTGGGNA T TGCA~3" Nitrogen-starvation promoter
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Initiation de la Polymérisation

L’ARN polymérase possede 2 sites de fixation des NTPs

Le site d’Initiation se lie préférentiellement a PATP et le
GTP (lIa majorité des ARNs commencent par une purine a
P’extrémité 5')

Une fois que 6 a 10 nucléotides sont assemblés, le facteur
sigma se dissocie, I’initiation est complete

La protéine NusA se lie a PARN polymérase et permet
I’élongation.



Elongation de la Chaine d'ARN

Garrett & Grisham: Biochemistry, 2/e

Figure 31.6
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La Terminaison de la transcription

e Définie comme étant le processus conduisant a la
dissociation du complexe ARN polymérase de I’extrémité
3’ du géne.

e Deux mécanismes:
- Terminaison “rho-dépendante”
- Terminaison “rho-indépendante”



Terminaison rho-indépendante:
Le Terminateur
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Le Terminateur

Dyad
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Extrémité riche en AU permet la dissociation
facile du complexe ARN polymérase



Sequences riches en GC suivies de AT



La terminaison Rho Dépendante

RNA

5 polymerase
T i

* Le facteur rho est une
hélicase ATP-dépendante

e Il migre le long de ’ARN
localise le complexe, le

déroule et libére Ia chaine
d’ARN. \




Garrett & Grisham: Biochemistry, 2/e
Figure 31.8

Saunders College Publishing



Antibiotiques inhibiteurs de la transcription:

e RIFAMPICINES
* STREPTOMYCINES
e ACTINOMYCINES



